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概要・ 実施体制 キク属モデル系統として開発したキクタニギク自家和合性純系系統 Gojo-0 について PacBio Sequel によ
るロングリード・Hi-Cによるスキャフォールディングなどにより高精度全ゲノム塩基配列を取得する。 
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